
2024 春 生物信息学 结课考试 本科生试题 回忆版 

命题：高建召 

回忆：栗山未来 

1. 用 N-W 算法对两条序列进行比对，空位罚分起始=延伸=-7，打分矩阵为两

字符相等+5，两字符不相等-3，序列长度大概是 1 条 5 字符一条 7 字符 

2. 推导不带权重的 profile-profile 打分公式 S(i,j)=<fi,pj>，并用公式计算：

S（9，5）（跟原题不一定完全一样） 

3. 给定距离矩阵，用 UPGMA 方法构建进化树，类似下题： 

 

4. HMM 的前向算法： 



 

5. 给定 label 和 prediction 的概率，在阈值 0.25，0.5，0.75 下分别计算混淆矩

阵和 TPR,TNR 

6. 给定公式和两对序列（包括观测序列和状态序列），用极大似然法计算 HMM

参数 pi,A,B: 

 


